La secuenciacidon del genoma mejora la comprension del mieloma
multiple
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La secuenciacién del genoma ofrece un enfoque Unico y convincente para la investigacién del cdncer. Debido a que el
cadncer es una condicién en la que las funciones celulares normales se descomponen, el estudio de los patrones
genéticos puede revelar mutaciones especificas que conducen a enfermedades especificas. Un estudio reciente
publicado en Nature documenta la secuenciacién genética de 38 casos diferentes de mieloma multiple. Esta
investigacion descubrié varios paralelos notables. Casi la mitad de los casos tenian mutaciones en genes que implican
la traduccién de proteinas. También hubo casos significativos de mutaciones genéticas que implican metilacién de
histonas, coagulaciéon sanguinea o sefializacién de NF-kB. Estos hallazgos demuestran el poder que ofrece la
secuenciacion del ADN como una forma de comprender el desarrollo del cdncer y mejorar su tratamiento.
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